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Een nieuwe kijk op vissen
Hoe omgevings-DNA de soortensamenstelling  

van een hele rivier blootlegt

Charlotte Van Driessche, Teun Everts, Dries Bonte & Rein Brys

Welke vissen leven er in onze waterlopen? Visbestanden worden intensief opgevolgd om na te gaan hoe het 

met onze inheemse soortendiversiteit gesteld is, maar ook om invasieve exoten stelselmatig op te sporen en 

tijdig te bestrijden. De samenstelling van visgemeenschappen is bovendien een goede graadmeter voor de 

kwaliteit en gezondheid van onze oppervlaktewateren. Conventionele vistechnieken die hiervoor vandaag de 

dag gebruikt worden zijn doeltreffend, maar zijn arbeidsintensief en hebben een impact op de omgeving en de 

aanwezige visgemeenschappen. In deze bijdrage tonen we aan hoe een recent opkomende moleculaire 

techniek een efficiënt alternatief biedt.

Van de bijna tweehonderd Europese zoetwatervissoorten zijn er 
67 bedreigd of helemaal verdwenen (Costa et al. 2021). Maar liefst 
acht van de twaalf grote migrerende vissoorten in Vlaanderen, 
waaronder de Grote marene Coregonus lavaretus en de Elft Alosa 
alosa, zijn zo goed als verdwenen. Ook de Paling Anguilla anguilla, 
een soort die goed bestand is tegen verontreiniging en destijds heel 
talrijk aanwezig was in onze waterlopen, is sterk achteruitgegaan. 
Constructies zoals stuwen, watermolens of sluizen zijn hierbij 
belangrijke barrières. Ze verhinderen dat vissen hun paaiplaatsen 
kunnen bereiken, hun leefgebied kunnen uitbreiden of waterlopen 
kunnen herkoloniseren (Verhelst et al. 2022). Bovendien hebben 
heel wat soorten het moeilijk door de vervuiling van waterlopen 
met zware metalen en pesticiden. Vissen zijn overigens enorm 
gevoelig aan verminderde zuurstofconcentraties, die in de hand 
gewerkt worden door zuurstofbindende stoffen (suikers, vetten) die 
in het water belanden (Alabaster & Lloyd 2013). Het goede nieuws 
is dat, alvast voor Vlaanderen, tussen 2010 en 2021 minder vervui-
lende stoffen in de waterlopen terechtkwamen wat de waterkwa-
liteit ten goede kwam (VMM 2023a). Een mooi voorbeeld hiervan 
zijn de Schelde en haar zijrivieren, waar de verbetering van de 
waterkwaliteit een enorm herstel en toename van de visbestanden 
heeft teweeggebracht (Breine et al. 2021, Verbeiren 2020). Omdat 
het voorkomen van bepaalde soorten net zo nauw samenhangt 

met de kwaliteit van het water, kunnen we door de visbestanden 
op te volgen de kwaliteit van onze waterlopen monitoren en omge-
keerd. Dit is een praktisch voorbeeld van wat we biomonitoring 
noemen. Levende organismen kunnen ons zo meer vertellen over 
de kwaliteit van de omgeving waarin ze leven (Vadas et al. 2022). 

De waterkwaliteit wordt op Europees niveau gemonitord via een 
reeks milieurichtlijnen (Box 1). De Europese Kaderrichtlijn Water 
(EKRW, richtlijn 2000/60/EC, EU 2000 van het Europees Parlement 
en de Raad) is een voorbeeld van zo’n milieurichtlijn waarbij men 
streeft naar het duurzaam veiligstellen van de Europese water-
voorraden en waterkwaliteit en bijkomend naar het afzwakken 
van de gevolgen van overstromingen en perioden van droogte. 
Hierbij worden lidstaten verplicht om duurzaam met water om te 
springen en per stroomgebied beheerplannen op te stellen (Pont 
et al. 2021). De richtlijn zorgt er op die manier niet alleen voor dat 
soorten in oppervlaktewater, grondwater, binnenwater en over-
gangswater beschermd worden, maar ook zorgt ze voor herstel 
van ecosystemen in en rond waterlichamen, verminderde vervui-
ling in waterlichamen en de garantie voor duurzaam waterge-
bruik door particulieren en bedrijven. Het al dan niet realiseren 
van deze richtlijn en opvolgen van de status van de waterlicha-
men gebeurt onder meer door het evalueren van de visbestanden. 

Kort en bondig

 ◼ De visbestanden in beken en rivieren worden op regelma-
tige tijdstippen gemonitord.

 ◼ Deze gegevens worden opgevolgd in de tijd om het ecolo-
gisch herstel en duurzame ontwikkeling van onze Vlaamse 
waterlopen te bewerkstelligen.

 ◼ Traditionele vistechnieken, waaronder elektrisch vissen, zijn 
voor zowel onderzoeker als de visgemeenschappen effec-
tief, maar niet in elke situatie even ideaal. 

 ◼ Het gebruik van omgevings-DNA of environmental DNA 
(eDNA) kan hierin een non-destructief en efficiënt alterna-
tief bieden.

 ◼ Hier tonen we hoe eDNA zich in waterlopen verspreidt en 
verdunt. 

 ◼ Deze inzichten vergemakkelijken de opvolging van visbe-
standen en vroegtijdige opsporing van invasieve aquatische 
soorten op op zowel een zeer grote, als fijnmazige schaal.
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Traditionele vangstmethoden

Visbestanden worden traditioneel gemonitord via verschil-
lende technieken. Zo kunnen vissen passief gevangen worden 
via steeknetten, kuilnetten, zegens en fuiken, maar worden ze 
eveneens frequent en actief in kaart gebracht via elektrovisserij 
(Ritterbusch et al. 2022). In Vlaanderen worden locaties gemoni-
tord in een welbepaald referentiemeetnet (Geeraerts & Quataert 
2012). Hierbij worden een 300-tal meetpunten verspreid over 
kleine beken, grote beken, kleine rivieren enzovoort om de zes 
jaar afgevist en wordt bekeken welke soorten er aanwezig zijn. 
Bijkomend wordt genoteerd hoe het met de structuur van de 
aanwezige vispopulatie (of demografi e) gesteld is, om vroegtijdig 

op te sporen wanneer populaties in de verdrukking of problemen 
komen. Hierbij worden de gevangen vissen gemeten en gewo-
gen en wordt het geslacht bepaald. Al deze informatie wordt 
dan samengenomen in een allesomvattende ‘visindex’ (Breine 
et al. 2021). Dit is een score voor de kwaliteit van het visbestand. 
Deze waarde wordt dan nog eens gecombineerd met waarde-
volle informatie over fytoplankton (vrij in het water zwevende 
microscopisch kleine organismen die chlorofyl bevatten), water-
planten en macrofauna (met het blote oog zichtbare ongewer-
velde dieren, zoals slakken en libellenlarven). Informatie over 
de chemie van het water wordt fi naal ook mee opgenomen om 
dan tot een overkoepelende evaluatie van de waterkwaliteit te 
komen (Box 2). 

Elektrisch vissen is een bijzonder effectieve methode om 
vissen te vangen en te onderzoeken (Figuur 1) (Bain et al. 1985, 
Thalinger et al. 2021). Bij deze vismethode wordt een speciaal 
schepnet gebruikt waarrond een elektrisch veld wordt gecreëerd. 

Figuur 2. Om een eDNA-staal te nemen, gebruiken we een staalnamestok en 

hoeven we het water niet meer in. (©Teun Everts)

Figuur 1. (a) Elektrisch vissen is een van de meest courante methodes om de 

aanwezige vissen in beken en rivieren in kaart te brengen. De onderzoekers gaan 

wadend te water en maken gebruik van elektrodes om de vis tijdelijk te verdoven. 

(© Isabel Lambeens) (b) Een deel van de visvangst na een uur elektrisch vissen. 

(© Adinda De Bruyn)
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Wanneer de vissen in het elektrisch veld terechtkomen, worden 
ze verdoofd. De verdoofde dieren zijn dan gemakkelijk op te 
scheppen (Figuur 1). Hoewel deze techniek goed werkt en op vele 
plekken wordt toegepast, kent hij toch ook een aantal belangrijke 
uitdagingen. Zo gaan de vissers hierbij al wadend door de water-
loop of maken ze gebruik van een boot (al dan niet met buiten-
boordmotor). In beide gevallen heeft deze manier van vissen 
een impact op de habitat en de aanwezige vissen, die in meer of 
mindere mate kunnen verstoord worden. Om dit type toestellen 
te mogen bedienen, is bovendien een speciale training vereist. 
Omdat er gewerkt wordt met elektriciteit, hangen er een reeks 
risico’s aan vast voor zowel de visser als de vis: niet alle vissen 
overleven deze manier van monitoren. Ook niet alle vissoorten 
die effectief in het water zitten, worden op deze manier gevan-
gen, met name wanneer deze in zeer lage hoeveelheden aanwe-
zig zijn of tussen de keien verstopt zitten. Het is overigens zwaar 
werk en er is een aanzienlijke personeelskost aan verbonden om 
met regelmaat voldoende locaties te kunnen onderzoeken naar 
het voorkomen van vissen. Het gebruik van omgevings-DNA 
of environmental DNA (eDNA) zou een oplossing of alternatief 
kunnen bieden voor al deze uitdagingen. 

Wat is eDNA?

Vissen en ook andere dieren laten DNA-sporen achter in het 
water. Dit kan onder de vorm van slijm, schubben of ontlasting 
(Thalinger et al. 2021, Van Driessche et al. 2022). Na het nemen 
van een waterstaal (Figuur 2) kan dit omgevings-DNA of kort-
weg eDNA met behulp van een speciale filter uit het water 
gehaald worden. Wanneer het eDNA van de filters is gehaald 

en desgevallend is opgezuiverd, kunnen twee methodes 
worden toegepast (zie ook Brys et al. 2016) (Figuur 3). Wanneer 
men enkel geïnteresseerd is in het voorkomen van één soort, 
wordt gebruikgemaakt van een specifieke methode (qPCR of 
droplet digital PCR), die de aanwezige hoeveelheid eDNA van 
deze ene soort opmeet. Deze hoeveelheid eDNA-partikels geeft 
meteen ook informatie over de hoeveelheid vis die aanwezig 

Box 1: Waterkwaliteitsbeleid

De overheid tracht met wet- en regelgeving voor een goede 
kwaliteit van oppervlaktewater en grondwater te zorgen. 
Maar welke kwaliteitsnormen worden hierbij gehanteerd? En 
hoe is het met onze waterkwaliteit gesteld? 

Het Decreet Integraal Waterbeleid (titel I van het 
Waterwetboek) vormt het juridisch kader voor het integraal 
waterbeleid in Vlaanderen. Het bevat ook de omzetting van 
de Europese Kaderrichtlijn Water (EKRW, 200/60/EC, EU 
2000) en de Overstromingsrichtlijn. Specifiek worden in 
dit decreet watersystemen ingedeeld in stroomgebieden en 
stroomgebieddistricten, bekkens en deelbekkens. Dit beleid 
wordt concreet uitvoerbaar gemaakt aan de hand van enkele 
uitvoeringsbesluiten (VMM 2023b). 

In het besluit Milieukwaliteitsnormen zijn normen vast-
gelegd waaraan de verschillende types oppervlaktewater 
moeten voldoen. Hierbij wordt gekeken naar niet te overschrij-
den grenswaarden van algemene fysisch-chemische en biolo-
gische parameters en gevaarlijke stoffen.

De Europese Richtlijn Stedelijk Afvalwater verplicht de 
Europese lidstaten dat ze voor alle agglomeraties (een gebied 
van steden en dorpen) een opvangsysteem voorzien voor 

stedelijk afvalwater. Bovendien is er nog het PRTR-Protocol 
(Pollutant Release and Transfer Register) dat bedrijven 
verplicht emissie van verontreinigende stoffen naar lucht, 
water en bodem publiek beschikbaar te maken. De NEC richt-
lijn, nitraatrichtlijn en drinkwaterrichtlijn bevatten ook 
essentiële kwaliteitsnormen om mensen verder te bescher-
men tegen de negatieve gevolgen van watervervuiling. 

Ondanks de vooruitgang die de laatste decennia in de 
waterkwaliteit van onze waterlopen werd geboekt, slaagde 
Vlaanderen (net als vele andere EU-lidstaten) er niet in om 
tegen eind 2015 de voornaamste doelstelling van de Europese 
Kaderrichtlijn Water te halen. De EU stond daarom reeds 
tweemaal een termijnverlenging voor alle Vlaamse water-
lichaam toe: de ultieme datum voor het behalen van een 
goede toestand is nu 2027 (VMM 2023a). De stroomgebied-
beheerplannen bevatten concrete maatregelen waarmee 
Vlaanderen de toestand van haar oppervlaktewater en grond-
water zal doen verbeteren waar nodig. Het Soortenbesluit 
bevat concrete beleidsmaatregelen voor de bescherming 
van soorten, alsook de aanpak van invasieve uitheemse 
soorten (te vinden op de Europese Unielijst). Vissen in het 
bijzonder worden verder ook beschermd door middel van de 
visserijwetgeving.

Figuur 3. Eens in het labo kan eDNA op twee manieren geanalyseerd worden. 

Enerzijds kan men op het eDNA-extract soortspecificieke barcoding (ddPCR, qPCR) 

toepassen, waarna een absolute concentratie aan eDNA bekomen wordt, die 

rechtstreeks in verband staat met de biomassa aan vis in het water. De tweede 

manier heet eDNA metabarcoding, waarbij relatieve verhoudingen van de 

verschillende soorten in de gemeenschap verkregen worden. 
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was in de rivier op het moment van staalname. Wanneer men 
de samenstelling van een volledige aanwezige soortenge-
meenschap wil kennen, wordt een andere techniek gebruikt: 
eDNA metabarcoding. Deze methode laat toe de genetische 
barcode van een volledige taxonomische groep, zoals vissen, 
in één keer in kaart te brengen. Op deze manier is het niet 
meer nodig om de vissen fysiek te vangen en te determineren. 

Beide methodes zijn enorm fi jngevoelig, waardoor er een grotere 
kans is om vissen op te sporen die traditioneel moeilijk te vangen 
zijn. Denk maar aan de Grote modderkruiper Misgurnus fossilis
(Figuur 4), een inheemse vissoort die liefst ingegraven vertoeft 
in een dikke sliblaag van traag stromend of stilstaand, ondiep 
en plantenrijk water, wat het opsporen van deze soort enorm 
bemoeilijkt (Brys et al. 2021). Maar er zijn ook nog uitdagingen bij 
deze nieuwe moleculaire technieken. Hoe kunnen we ze bijvoor-
beeld doeltreffend inzetten in stromend water, zoals beken en 
rivieren, waarbij de aanwezigheid van eDNA op een bepaalde 
plek niet per defi nitie betekent dat de desbetreffende soort daar 
ook aanwezig is? Zo kan eDNA afkomstig zijn van vissen die zich 
veel verder stroomopwaarts bevinden. Op deze manier zijn dus 
inzichten nodig over de schaal (in tijd en ruimte) waarop een 
eDNA-staal ons informatie biedt. 

Een experiment in de Babierbeek

Als we een eDNA-staal nemen op een bepaalde plek in een 
rivier, kunnen we dan bepalen welke vissen daar aanwezig zijn 
of hoe lang geleden deze daar dan zijn gepasseerd? Of hoe ver 
het eDNA verplaatst is met de stroming van het water, sinds 
het losliet van de vis? Om inzichten te krijgen in die ruimtelijke 
‘informatieschaal’ waarop eDNA ons iets kan vertellen, hebben 
we experimenten opgezet waarbij vissen in leefnetten werden 
uitgezet. Op gefi xeerde punten in verschillende delen van de 
Barbierbeek (Bazel, Kruibeke) plaatsten we een leefnet met vijf-
tien vissoorten die er vandaag de dag niet voorkomen (Figuur 5). 
De afwezigheid van deze soorten bleek uit historische data 
en werd ook bevestigd door eDNA-stalen die we namen voor 
het plaatsen van de netten. DOp die manier kunnen we vlot en 
eenduidig het eDNA-signaal van de geïntroduceerde vissoor-
ten onderscheiden van de natuurlijke visgemeenschap. Deze 
‘gefi xeerde’ vissen zijn zo een voortdurende bron aan eDNA op 
dat punt in die rivier. In een volgende stap werden eDNA-stalen 
genomen op verschillende afstanden (0, 25, 50, 100, 300, 1.000, 
2.000 en 4.000 meter) stroomafwaarts van deze leefnetten om 
te achterhalen wat het maximale stroomafwaartse bereik is 
van de eDNA-partikels voor ze geheel afgebroken of zo sterk 

Box 2:  Kwaliteitselementen voor de klasse-indeling 
naar  ecologische toestand van rivieren

In de Europese Kaderrichtlijn Water werd een methode 
vastgelegd waarmee de ecologische toestand van de Europese 
waterlopen geëvalueerd kan worden. De oppervlaktewater-
toestand, met name voor rivieren, wordt bepaald aan de hand 
van een reeks kwaliteitselementen.

Biologische elementen
- Samenstelling en abundantie van de waterfl ora
- Samenstelling en abundantie van de benthische ongewer-

velde fauna
- Samenstelling, abundantie en leeftijdsopbouw van de 

visfauna

Hydromorfologische elementen die mede bepalend zijn voor 
de biologische elementen

- Hydrologische ritme: kwantiteit en dynamiek van de water-
stroming, alsook verbinding met grondwaterlichamen

- Riviercontinuïteit
- Morfologie: variaties in rivierdiepte en -breedte, structuur 

en substraat van de rivierbedding alsook structuur van de 
oeverzone

Chemische en fysisch-chemische elementen die mede bepa-
lend zijn voor de biologische elementen

- Algemeen: thermische omstandigheden, zuurstofhuishou-
ding, zoutgehalte, verzuringstoestand, nutriënten

- Specifi eke verontreinigende stoffen: verontreiniging door 
alle prioritaire stoffen, maar ook andere stoffen die aan 
signifi cante hoeveelheden in het waterlichaam worden 
geloosd

De biologische elementen worden verder opgedeeld in fytop-
lankton, macrofyten en fytobenthos, benthische ongewervelde 
fauna en visfauna. Een enorme sterkte van eDNA-gebaseerde 
analyses is dat één enkel waterstaal het genetisch materiaal 
bevat van al deze taxonomische groepen. Momenteel staan, 
naast de reeds functionele eDNA-indices voor fytobenthos 
(diatomeeën), alle ogen gericht op het aanpakken van de 
visfauna. Zodra ook verdere stappen gezet worden in de 
bioinformatische data-analyse voor de resterende biologische 
elementen kan dus eenzelfde eDNA-staal ingezet worden voor 
onderzoek naar al deze taxonomische groepen, ter onder-
steuning van de Kaderrichtlijn Water, maar ook voor andere 
monitoringsdoeleinden.

Overzicht naar voorbeeld van de Europese Kaderrichtlijn Water

(richtlijn 2000/60/EG van het Europees Parlement en de Raad). 
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Figuur 4. De Grote modderkruiper Misgurnus fossilis is een Europese Habitatrichtlijnsoort (Bijlage II) die in Vlaanderen kritisch bedreigd is. Het opsporen en monitoren 

van deze soort wordt extra bemoeilijkt door zijn benthische en vooral nachtactieve levenswijze. Met behulp van eDNA-methoden kunnen we deze soort nu sneller en 

gemakkelijker terugvinden en zo ook herstelmaatregelen adequaat toepassen. (©Vilda/Rollin Verlinde)

Figuur 5. Locatie van het uitgevoerde onderzoek in de Barbierbeek (Bazel, Kruibeke), waarbij op acht afstanden stroomafwaarts van gefixeerde met vis gevulde leefnetten 

eDNA-stalen werden genomen. De relatieve (eDNA) abundantie van elke soort (%) neemt gradueel af bij toenemende afstand, waarbij een bijzonder patroon in deze afname 

werd vastgesteld (naar Van Driessche et al. 2022). 13 van de 15 gefixeerde vissoorten konden met succes in kaart gebracht worden via eDNA metabarcoding.
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verdund zijn in de waterkolom dat ze niet meer opgepikt kunnen 
worden. Met andere woorden, zo kunnen we inzichten bekomen 
over de maximale afstand waarop een vis via eDNA kan worden 
opgespoord. Dit is van belang om te weten op welke afstand we 
best onze stalen nemen om een correct beeld te krijgen van de 
lokale visgemeenschappen in onze waterlopen. Binnen dit expe-
riment speelden we bovendien met verschillende hoeveelheden 
biomassa van de vissen in de netten en werkten we in rivier-
transecten die gekenmerkt werden door een verschillend debiet 
(d.i. de hoeveelheid water die een rivier of beek per tijdseenheid 
transporteert of afvoert). 

Al meteen aan de netten (0 meter) bleek er een groot verschil in 
eDNA-afgifte per soort (Figuur 6). Het onderzoek toonde verder 
aan dat naast de vissoort ook het debiet en de biomassa van de 
vissen van groot belang zijn bij de stroomafwaartse eDNA-pa-
tronen. Een toename in debiet zorgt voor sterkere verdunning 
van het eDNA in de waterkolom, wat een rechtstreeks impact 
heeft op de eDNA-detectie. Stroomafwaartse eDNA-patronen 
kenden een graduele afname met toenemende afstand van de 
bron, maar werden onderbroken door een tijdelijke heropflak-
kering van eDNA ten gevolge van homogenisatie doorheen het 
riviertransect. Bij dergelijke homogenisatie worden kleinere 
deeltjes van het eDNA uniform verspreid door de waterkolom. 
Een opmerkelijke bevinding in een dergelijk riviersysteem is dat 
alle soorten tot op meerdere kilometers kunnen worden opge-
spoord (Figuur 5). Willen we echter ook concrete informatie over 

de onderliggende samenstelling van de soortengemeenschap 
bekomen, met dus meer informatie over welk aandeel van de 
gemeenschap bestaat uit welke vissoort, dan winnen we met 
één enkel staal alvast informatie in over de bovenliggende 300 
tot 1.000 meter van de rivier. 

Naast de verkregen informatie over hoe je nu best in het veld 
eDNA-stalen neemt, ontbreken voorlopig nog andere inzichten 
die momenteel een algemene implementatie van monitoring 
via op eDNA gebaseerde technieken in rivieren verhindert. Zo 
is het nog moeilijk om op basis van het gemeten eDNA-signaal 
een correcte inschatting te maken van de hoeveelheid vis die 
in de waterloop terug te vinden is. Om deze inschatting te 
kunnen maken, moeten we per soort nog extra kennis verga-
ren over de eDNA-afgifte en -afbraak. Zo blijken zich hierin 
soortspecifieke verschillen voor te doen, waardoor het eDNA 
van de ene soort in stromende wateren langer en dus verder 
detecteerbaar blijft dan van de andere. Dit onderzoek zal nog 
worden uitgebreid om de toepasbaarheid van deze techniek 
na te gaan in heel wat diverse riviersystemen. Als een van de 
laatste stappen, maar zeker niet onbelangrijk, trachten we 
het type informatie dat eDNA-analyses ons geeft te vertalen 
naar een gelijk(w)aardige vorm van data zoals we vandaag de 
dag verkrijgen met het fysiek vangen van de vis: hoe kunnen 
we deze eDNA-resultaten vertalen naar een score voor de 
 kwaliteit van de waterloop?

Hoeven we nu niet langer te gaan vissen?

Het streefdoel is om efficiënt, veilig en met minimale verstoring 
rivieren te kunnen monitoren, zodat we personeel en middelen 
nog gerichter kunnen inzetten en op die manier een zo gedetail-
leerd mogelijk beeld van de diversiteit in onze rivieren verkrijgen. 
Zo wordt deze nieuwe techniek vandaag bijvoorbeeld al ingezet 
om de invasieve uitheemse Noord-Aziatische modderkruiper 
Misgurnus bipartitus op te sporen, waarna die heel gericht met 
behulp van dubbele fuiken kan afgevangen worden (Brys et al. 
2020, Van Wichelen et al. 2022). Dit praktisch voorbeeld illus-
treert perfect waar we met eDNA-gebaseerde monitoring naar-
toe kunnen. Ook voor het opvolgen van visgemeenschappen in 
waterlopen kan eDNA een antwoord bieden op heel wat vragen, 
maar informatie over de demografie van de populatie zal nog 
steeds traditioneel ingewonnen worden. Bovendien zal een 
evolutie naar een hybride werkwijze zal op korte termijn ruimte 
bieden voor monitoring en herstel van Vlaamse waterwegen op 
hogere resolutie dan nu het geval is. 

Figuur 6. Gemiddelde absolute eDNA-concentraties per liter gefilterd water zoals 

gemeten meteen aan de leefnetten en gecorrigeerd voor de biomassa van de 

gefixeerde vissen (naar  Van Driessche et al. 2022) duiden op grote soortspecifieke 

verschillen in eDNA-afgifte. Een toename in debiet zorgt voor een snellere 

verplaatsing van dit eDNA.
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SUMMARY

Van Driessche C., Everts T., Bonte D. & Brys R. 2023. A new angle 
on fish(ing): how environmental DNA reveals the species compositi-
on of an entire river. Natuurfocus 22(3): 113-119 [Dutch].

Overfishing and habitat degradation have led to a significant decline in 
fish populations in rivers across Europe, with many species now facing 
extirpation. The presence or absence of certain fish species is indicative 
of the water quality and ecosystem health and functionality. Therefore 
biomonitoring fish communities has proved to be a useful tool to de-
velop effective conservation strategies. Traditional monitoring and as-
sessment of (riverine) fish communities (e.g. electrofishing, netting) is 
generally effort-intensive as well as invasive. Such biological assessment 
can be characterized by limited taxonomic identification and is frail in 
the detection of elusive species. Lotic biomonitoring of fish fauna based 
on environmental DNA (eDNA) could be complementary to conven-
tional methods, yet its implementation is currently hampered by lac-
king insights on uncertain fate determination of eDNA particles after 
their release from the source, i.e. the fish. An empirical study revealed 
all species can still be detected at several kilometres downstream from 
the source, yet community composition remains most stable within the 
first 300 to 1,000 meter from the fish. The resulting knowledge on the 
spatial scale of eDNA-detectability is a significant step forward in the 
development and use of molecular lotic fish community assessments. 
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